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Sequence Name: NG_012202.1:100-33588 Homo sapiens TNF receptor superfamily member 11b (TNFRSF11B)

Sequence Length: 2150

CpG island prediction results
(Criteria used: Island size > 100, GC Percent > 50.0, Obs/Exp > 0.6)
1 CpG island(s) were found in your sequence
(Start - End)

Island 1

Size

119 bp

(1587 - 1705)

Primer picking results for bisulfite sequencing (or restriction) PCR

Primer

Left primer
Right primer
Product size:

Left primer
Right primer
Product size:

Left primer
Right primer
Product size:

Left primer
Right primer
Product size:

Left primer
Right primer
Product size:

Start Size
1579 26
1751 25
173, Tm: 62.8,
1577 26
1751 25
175, Tm: 63.0,
1588 25
1696 25
109, Tm: 60.8,
1591 25
1751 25
161, Tm: 62.5,
1577 26
1752 26

176, Tm: 63.2,

Tm
58.30
58.16
CpGs in

58.92
58.16
CpGs in

58.97
57.30
CpGs in

54.97
58.16
CpGs in

58.92
58.97
CpGs in

GC% 'C's
46.15 4
56.00 5
product: 9
46.15 4
56.00 5
product: 9
48.00 4
56.00 5
product: 6
44.00 6
56.00 5
product: 9
46.15 4
57.69 5
product: 9

Sequence
TATAAAGAGGGGTTTTGTAATTTGAG
TTATATCTCCTCCACCCTAAAAATC

TGTATAAAGAGGGGTTTTGTAATTTG
TTATATCTCCTCCACCCTAAAAATC

GGGTTTTGTAATTTGAGGTTTTAGA
ATATATCCCAAACCTTTATCCTCTC

TTTTGTAATTTGAGGTTTTAGAATT
TTATATCTCCTCCACCCTAAAAATC

TGTATAAAGAGGGGTTTTGTAATTTG
CTTATATCTCCTCCACCCTAAAAATC

1 CCCATGAGAACCTCAGATGATAATGACACTTAATGAGCACTATGTGCCGGACACTATTTT

SR R R A R e e A

1 TTTATGAGAATTTTAGATGATAATGATATTTAATGAGTATTATGTGTCGGATATTATTTT
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TAGTGTTTTACATCTTTTATCTAATTCAATCTTTATAATAACCGTTATGATACTTTGAGG
LECPEPDET =P PEEEE = TEEE = P DEVPEEEEE =+ L DEETE T = THETT
TAGTGTTTTATATTTTTTATTTAATTTAATTTTTATAATAATCGTTATGATATTTTGAGG
TAGATGTGATTATTATCCTCATTATAGGAATAACAAAAAATGGAAACAAAAATAGGTTAG

TAGATGTGATTATTATTTTTATTATAGGAATAATAAAAAATGGAAATAAAAATAGGTTAG

GCAACTAGTCTGAGGTCACAGAGCTAGGAAAAATTGGAGTTGGGGCTCAAATCTAGGTTA

GTAATTAGTTTGAGGTTATAGAGTTAGGAAAAATTGGAGTTGGGGTTTAAATTTAGGTTA

CAAAGGCCAGTATCTTAGGTATTCCCCTAGAATAATCATAACTATAGGAAATATTTCCTA

ST EEPEE=PEEPPEE s s LEREERP = PEEr= DEPEEETEEEr == 1
TAAAGGTTAGTATTTTAGGTATTTTTTTAGAATAATTATAATTATAGGAAATATTTTTTA

TGGGCCAGGCATTGTGCTGAGTTATTTTACATGCATTACTTTATTTAATGCTCATAATTA

TGGGTTAGGTATTGTGTTGAGTTATTTTATATGTATTATTTTATTTAATGTTTATAATTA

R R RN N R AN A A R N Al

GTGATTATTATTATTTATATAATTGTT AAACGTTTTTATTTGTTTTTTTTTACGTT

GTGATTACCATCATTTATATAATTGTTTTTTAAACGCTCCCATTTGCTTTCTCTTACGTT
|11
TTTT

TCTGCAATATCAGTGTGTTTTTATCTTATAGATGAGGCTCAGGGAGACGTAAACCTTTCC

R RN R e R R N

TTTGTAATATTAGTGTGTTTTTATTTTATAGATGAGGTTTAGGGAGACGTAAATTTTTTT

CAGGGTTAACACTGAAGGACTCAGTTATTGATTAGTTTTCTCCAAGGTCTGACACCCACA

SCCPEEEET= P PPPEET = s FEPEEERPP TP e e PO =1 e ez ]
TAGGGTTAATATTGAAGGATTTAGTTATTGATTAGTTTTTTTTAAGGTTTGATATTTATA

TATTGGCATCATTTTATGTTCTGAGAAAAACACCTTCAAATAATATCCTAGACAAACATT

TATTGGTATTATTTTATGTTTTGAGAAAAATATTTTTAAATAATATTTTAGATAAATATT

ACTCTAACAAAAACAATAATACTGCTATTTATATTGTGTTTCACTACTAACACTTGGATT

ATTTTAATAAAAATAATAATATTGTTATTTATATTGTGTTTTATTATTAATATTTGGATT

GACTTGAGTCCCATGGCAAGTCTAAGTGTTGATATCTCAGGTTGCAGATGTCAAAACTAC

N R R R R N AR RN R

GATTTGAGTTTTATGGTAAGTTTAAGTGTTGATATTTTAGGTTGTAGATGTTAAAATTAC

GATTCAAAATACAAGGAGTGATTTGGAGTCATACAATTTTGTCCACACTCACTGAGCTAC
AL PP TPEEELDEEEEREEEE = FEE PPEEE D s b e s fel= LTI =1

GATTTAAAATATAAGGAGTGATTTGGAGTTATATAATTTTGTTTATATTTATTGAGTTAT

ATTTATTCACTAGTTCACTTAAGAAACCAGCATGCTGTTACATTCTGGCCCTTGAGGGAC

ATTTATTTATTAGTTTATTTAAGAAATTAGTATGTTGTTATATTTTGGTTTTTGAGGGAT

AAAGCTGAATGACACCCCGTCTTCTGTAATTTGCAGGATGGAACAGTCTGTGGATCCACT

N R R R R R RN AR AR

AAAGTTGAATGATATTTCGTTTTTTGTAATTTGTAGGATGGAATAGTTTGTGGATTTATT
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TTGAACTCGTGGTGGAAGGATGTCCCTTGGAAGGGGCAGATGCTCTGATCCTGGTAAGCC

LECEE= 1+ TDPEEPPET TP LT === TEEPPEET = POFEr = P PPFE = FETTHT T :

TTGAATTCGTGGTGGAAGGATGTTTTTTGGAAGGGGTAGATGTTTTGATTTTGGTAAGTT

ATCCTTGCTCCCCAGGGGTCCCCTCTCCTGATTCTTCACCTTCCTTCCCTTGAATCTGGT
NN R N R s L e N e N

ATTTTTGTTTTTTAGGGGTTTTTTTTTTTGATTTTTTATTTTTTTTTTTTTGAATTTGGT

GAAAGGCAGTATTTGCCCTTCTCTGGAGACATATAACTTGAACACTTGGCCCTGATGGGG

GAAAGGTAGTATTTGTTTTTTTTTGGAGATATATAATTTGAATATTTGGTTTTGATGGGG

AAGCAGCTCTGCAGGGACTTTTTCAGCCATCTGTAAACAATTTCAGTGGCAACCCGCGAA
R R R R N e A N R R A NN A sl

AAGTAGTTTTGTAGGGATTTTTTTAGTTATTTGTAAATAATTTTAGTGGTAATTCGCGAA

CTGTAATCCATGAATGGGACCACACTTTACAAGTCATCAAGTCTAACTTCTAGACCAGGG

‘Illlll"lllllll|||"|'|'||||‘||||'||‘||||'||I‘ll‘llll“llll

TTGTAATTTATGAATGGGATTATATTTTATAAGTTATTAAGTTTAATTTTTAGATTAGGG

AATTAATGGGGGAGACAGCGAACCCTAGAGCAAAGTGCCAAACTTCTGTCGATAGCTTGA

R R A e A R R R N A R R AR Y

AATTAATGGGGGAGATAGCGAATTTTAGAGTAAAGTGTTAAATTTTTGTCGATAGTTTGA

GGCTAGTGGAAAGACCTCGAGGAGGCTACTCCAGAAGTTCAGCGCGTAGGAAGCTCCGAT

N R e N R R L R SR AN N R R A RN sl

GGTTAGTGGAAAGATTTCGAGGAGGTTATTTTAGAAGTTTAGCGCGTAGGAAGTTTCGAT

ACCAATAGCCCTTTGATGATGGTGGGGTTGGTGAAGGGAACAGTGCTCCGCAAGGTTATC

s PEPE == TRPPPEEEETTREEEEEPEP PR E = PEE s e TETTTLLT

ATTAATAGTTTTTTGATGATGGTGGGGTTGGTGAAGGGAATAGTGTTTCGTAAGGTTATT

CCTGCCCCAGGCAGTCCAATTTTCACTCTGCAGATTCTCTCTGGCTCTAACTACCCCAGA
sl e cLULsPE s DPEEE e P s D= DO e b PEEs D e LI e ez e

TTTGTTTTAGGTAGTTTAATTTTTATTTTGTAGATTTTTTTTGGTTTTAATTATTTTAGA

TAACAAGGAGTGAATGCAGAATAGCACGGGCTTTAGGGCCAATCAGACATTAGTTAGAAA

LEC=PEPPETTEET T = PR s A+ = DEPPEET == FEP= PEF= TTTETTEETTT

TAATAAGGAGTGAATGTAGAATAGTACGGGTTTTAGGGTTAATTAGATATTAGTTAGAAA

AATTCCTACTACATGGTTTATGTAAACTTGAAGATGAATGATTGCGAACTCCCCGAAAAG

FELD= TP T FTPPEEREETTEEr = FEVPEERPEETPET T+ = s 2z [T

AATTTTTATTATATGGTTTATGTAAATTTGAAGATGAATGATTGCGAATTTTTCGAAAAG

GGCTCAGACAATGCCATGCATAAAGAGGGGCCCTGTAATTTGAGGTTTCAGAACCCGAAG

LT FEEE = L FEPPPEEEEE = s LEEPERPEEETTTI = FEEL s s 4] ]

GGTTTAGATAATGTTATGTATAAAGAGGGGTTTTGTAATTTGAGGTTTTAGAATTCGAAG
DOXDIDOOO55555555555555555>

TGAAGGGGTCAGGCAGCCGGGTACGGCGGAAACTCACAGCTTTCGCCCAGCGAGAGGACA

RN R N A S R N A A R ER N A N SR N R SRR NN

TGAAGGGGTTAGGTAGTCGGGTACGGCGGAAATTTATAGTTTTCGTTTAGCGAGAGGATA

AAGGTCTGGGACACACTCCAACTGCGTCCGGATCTTGGCTGGATCGGACTCTCAGGGTGG

N R R R L R s R

AAGGTTTGGGATATATTTTAATTGCGTTCGGATTTTGGTTGGATCGGATTTTTAGGGTGG
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<LK

AGGAGACACAAGCACAGCAGCTGCCCAGCGTGTGCCCAGCCCTCCCACCGCTGGTCCCGG
I R e L A R R R R N N
AGGAGATATAAGTATAGTAGTTGTTTAGCGTGTGTTTAGTTTTTTTATCGTTGGTTTCGG
<<KLLLLLKLKLKL

CTGCCAGGAGGCTGGCCGCTGGCGGGAAGGGGCCGGGAAACCTCAGAGCCCCGCGGAGAC

R R N R N NN NN e N A R R N NN Rt N K

TTGTTAGGAGGTTGGTCGTTGGCGGGAAGGGGTCGGGAAATTTTAGAGTTTCGCGGAGAT

IR R R S IH BRI

AGCAGCCGCCTTGTTCCTCAGCCCGGTGGCTTTTTTTTCCCCTGCTCTCCCAGGGGCCAG
[T
AGTAGTCGTTTTGTTTTTTAGTTCGGTGGTTTTTTTTTTTTTTGTTTTTTTAGGGGTTAG

ACACCACCGCCCCACCCCTCACGCCCCACCTCCCTGGGGGATCCTTTCCGCCCCAGCCCT
HE R R R B NN s e B e
ATATTATCGTTTTATTTTTTACGTTTTATTTTTTTGGGGGATTTTTTTCGTTTTAGTTTT

GAAAGCGTTAACCCTGGAGCTTTCTGCACACCCCCCGACCGCTCCCGCCCAAGCTTCCTA

I I N N B I R I R s R s N A

GAAAGCGTTAATTTTGGAGTTTTTTGTATATTTTTCGATCGTTTTCGTTTAAGTTTTTTA

AAAAAGAAAGGTGCAAAGTTTGGTCCAGGATAGAAAAATGACTGATCAAAGGCAGGCGAT

FECPEECPETTEE PR EETT = PEEVDEERPEEEEET= PEET= PEE T ++1 ]

AAAAAGAAAGGTGTAAAGTTTGGTTTAGGATAGAAAAATGATTGATTAAAGGTAGGCGAT

ACTTCCTGTTGCCGGGACGCTATATATAACGTGATGAGCGCACGGGCTGC

R R e A A AR R Rk

ATTTTTTGTTGTCGGGACGTTATATATAACGTGATGAGCGTACGGGTTGT
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Explanations *

*

Upper row: Original sequence *
Lower row: Bisulfite modified sequence *
(For display, assume all CpG sites are methylated) *

++ CpG sites *
M Non-CpG 'C' converted to 'T' *
>>>>>> Left primer *
<K< Right primer *
%
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MethPrimer v1.1 beta

Li Lab, PUMCH
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